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2 Genoma humano (mundo)
> Xyllela fastidiosa (Brasil)

RS:
2 Parana, Santa Catarina and Rio Grande
do Sul

> Pneumonia causada pelo Mycoplasma
hyopneumoniae

2 QOutros genomas
> Método para encontrar enzimas alvos para drogas

Unisinos:
2 Vassoura-de-bruxa (C. perniciosa)
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o  Titulo: Bioinformatica em Empresas de Biotecnologia
Palestrante: Dr. Jodo Paulo Kitajima
Data: 4/mar/2005 (sexta-feira)
Horario: 17h
Local: Sala 6B303

A Alellyx Applied Genomics € uma empresa de pesquisa e
desenvolvimento em Gendmica Aplicada. Seu objetivo é
desenvolver tecnologia em melhoria de plantas de inte-
resse econdmico como eucalipto,citrus e cana-de-agucar.
Tanto problemas bioticos (e.g., pragas) como abidticos
(e.g., seca e de produtividade) s&o atacados. Mais do
que plantas geneticamente melhoradas (artificial ou
naturalmente), a empresa visa gerar patentes e se man-
ter alinhada com os desenvolvimentos em biotecnologia
agricola no planeta. Os projetos dependem de uma exper-
tise avangada em biologia molecular e em bioinforma-
tica. Esta palestra tem por objetivo apresentar o grupo

de bioinformatica da Alellyx, sua estrutura, infra-es-
trutura e principais focos de atuacao.

Dr. Jodo Paulo Kitajima[Bioinformatica/Bioinformatics]
Alellyx Applied Genomics

bS5 2009

Entre os dias 27 e 29 de julho, a
Unisinos sediard o Simpodsio Brasileiro
de Bioinformatica, que acontecera

em paralelo as atividades do Congresso
da Sociedade Brasileira de Computacao.
O evento € um forum multidisciplinar,
que abre espacgo para a apresentacao e

a discussao de pesquisa original em

Biologia Computacional e Bioinformatica.

Aberto a estudantes com
realizacao de um tutorial!
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1. Conceitos basicos de biologia 1.

molecular 2
Anotagao de genomas 3
Predicao de gens

Alinhamento de pares de 4
sequéncias

5. Procura de sequéncias em
bancos de dados

6.  Predicao de estrutura de
proteinas

ESTs
Montagem de genomas
. Redes moleculares
10.  Conceitos de filogenia
11.  Comparagao de genomas

O N O =

Submissao de sequéncias a DBs
Alinhamento multiplo
Desenvolvimento de ontologias
para dados biologicos (Protege)
Outros

Filogenia

Modelagem de proteinas
Técnicas de IA em bioinf.
PAD em |A

Simulagdes celulares
Padrdes biologicos
Humanos virtuais
Regulagao em procariotos
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Notas de avaliagOes escritas, presenca, trabalhos

Grau A:
Teste 1: dia 9/3 = conceitos basicos de biol. mol.
Teste 2: dia ?/? = “atée onde eu chegar’

Grau B:
Avaliacao do trabalho




